POSICIONAMIENTO GENETICO DE LA RAZA EQUINA HISPANO-BRETON
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La raza equina Hispano-Bretdn esta considerada como una raza autéctona en peligro de
extincion segun el catalogo oficial de razas de ganado de Espafia. Se distribuye de forma
mayoritaria en el norte de la Peninsula y su uso productivo principal es la produccién de carne.
Para el estudio, se ha utilizado la informaciéon proporcionada por 25 marcadores genéticos
autosdmicos de tipo microsatélite en 30 muestras aleatorias de la raza equina Hispano-Breton
proporcionadas por la Asociacion de Criadores de Ganado Equino de Raza Hispano Bretén de
Cantabria, junto a otras 20 razas equinas de la Peninsula Ibérica. Los parametros de diversidad
genética estimados, como la heterocigosis esperada, en la raza Hispano-Bretdn, se situan en el
limite superior del rango obtenido en el conjunto de razas analizadas. La distancia F st promedio
de esta raza con respecto al resto de razas equinas analizadas fue de 0,06. Cabe destacar la
estrecha proximidad del Hispano-Breton con las razas Burguete y Pirinenc Catala, con una
distancia Fsr no significativamente diferente de 0. El valor Fs obtenido no mostré un déficit
significativo de heterocigotos (Fis=0,02). Los resultados del analisis factorial de
correspondencias, asi como el dendrograma de relaciones obtenido a partir de la matriz de
distancias Fsr, mostraron un mismo patrén. Las razas de origen celta de la Peninsula Ibérica
conformaron un cluster claramente diferenciado, situandose la raza Hispano-Bretdn muy
proxima a las razas Burguete y Pirinenc Catala. Las razas de influencia arabe formaron un
segundo cluster, y por ultimo: el Pura Sangre Inglés, el caballo de Retuertas y la raza Sorraia,
configuraron tres clusteres separados del resto. Los resultados obtenidos con un analisis de
agrupamiento bayesiano mostraron resultados similares, separando las razas de origen celta,

incluida la Hispano-Breton, de las razas de origen arabe presentes en la Peninsula Ibérica.
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