




ESTUDIO DE LA ESTRUCTURA GENESTUDIO DE LA ESTRUCTURA GENÉÉTICA, A PARTIR DE SU INFORMACITICA, A PARTIR DE SU INFORMACIÓÓN GENEALN GENEALÓÓGICA, DE GICA, DE 
UNA RAZA BOVINA EN SITUACIUNA RAZA BOVINA EN SITUACIÓÓN CRN CRÍÍTICA DE EXTINCITICA DE EXTINCIÓÓN: LA VACA PALLARESAN: LA VACA PALLARESA

J. J. MarmiMarmi, M. Casas y , M. Casas y J. JordanaJ. Jordana

DepartamentDepartament de de CiCièènciancia Animal i Animal i delsdels AlimentsAliments, , FacultatFacultat de de VeterinVeterinààriaria, , UniversitatUniversitat AutònomaAutònoma de Barcelona,de Barcelona,
0819308193--BellaterraBellaterra. Barcelona. Espa. Barcelona. Españña. a. Jordi.Jordana@uab.esJordi.Jordana@uab.es

La raza bovina Pallaresa es autóctona de las comarcas pirenaicas orientales de Catalunya. Desde las primeras décadas 
del s. XX se fue cruzando con bovino de leche importado de Suiza (Parda Alpina), dando lugar a través de cruzamientos 

repetidos y selección hacia caracteres de tipo cárnico a la actual población de “Bruna dels Pirineus”, ampliamente 
extendida en la zona. A partir de mediados de s.XX su censo fue descendiendo dramáticamente en favor de la Bruna, 
llegando en la actualidad a catalogarse en el estatus de raza reliquia, ya que tan solo existen 20 animales vivos (18 

vacas y 2 toros) en una única localidad (Borda Felip del pueblo de Besan, Pallars Sobirà, Catalunya). En el año 2001, y 
debido principalmente a su importancia como patrimonio genético cultural, se inició un Programa de Recuperación de la 
misma, financiado por el DARP (Generalitat de Catalunya) en colaboración con la Facultad de Veterinaria de Barcelona. 

En el presente trabajo se ha analizado la variabilidad genética de la vaca pallaresa a partir de la información 
genealógica disponible desde 1962.

ANIMALES REGISTRADOSANIMALES REGISTRADOS
N N totaltotal = 40= 40

N N vivos (2003)vivos (2003) = 20 (2 toros y 18 vacas)= 20 (2 toros y 18 vacas)

ANANÁÁLISIS DEL PEDIGREELISIS DEL PEDIGREE
Programa ENDOG 3.0Programa ENDOG 3.0 (Guti(Gutiéérrez y rrez y GoyacheGoyache 2005)2005)

RESULTADOS OBTENIDOSRESULTADOS OBTENIDOS

TABLA 1:TABLA 1: PARPARÁÁMETROS GENEALMETROS GENEALÓÓGICOS CALCULADOSGICOS CALCULADOS

2.552.55Promedio de generaciones conocidasPromedio de generaciones conocidas

1.971.97Promedio de generaciones equivalentesPromedio de generaciones equivalentes

42,1%42,1%RelaciRelacióón media poblacin media poblacióón viva (n viva (ARARvivosvivos))

33.9 %33.9 %RelaciRelacióón media total (n media total (ARARtotaltotal))

21.9 %21.9 %Consanguinidad poblaciConsanguinidad poblacióón viva (n viva (FFvivosvivos))

13.1%13.1%Consanguinidad total (Consanguinidad total (FFtotaltotal))

33NNúúmero efectivo de ancestros (mero efectivo de ancestros (fafa))

5.435.43NNúúmero efectivo de fundadores (mero efectivo de fundadores (fefe))

99NNúúmero de fundadoresmero de fundadores

34.034.0KarmenKarmen52.352.3BesanBesan
34.034.0GolosaGolosa47.347.3KarmenKarmen
33.833.8MilketaMilketa47.347.3GolosaGolosa
32.832.8Filla de la Filla de la XangaXanga47.147.1MilketaMilketa
32.832.8BesanBesan43.043.0ColominaColomina
32.432.4MilkaMilka39.439.4AixertoAixerto
30.530.5Banya serradaBanya serrada39.439.4PerdiuPerdiu
30.530.5ColominaColomina39.439.4LolaLola
28.528.5MansaMansa32.832.8Filla de la Filla de la XangaXanga
28.528.5Banyes llevadesBanyes llevades32.432.4MilkaMilka
26.226.2LolaLola30.530.5Banya serradaBanya serrada
26.226.2PerdiuPerdiu28.528.5MansaMansa
26.226.2AixertoAixerto28.528.5Banyes llevadesBanyes llevades
17.217.2PlapaPlapa negranegra17.217.2PlapaPlapa negranegra
17.217.2Rissos2000Rissos200017.217.2Rissos2000Rissos2000
17.217.2PallaresaPallaresa17.217.2PallaresaPallaresa
17.217.2NeuNeu17.217.2NeuNeu
11.711.7RissadaRissada11.711.7RissadaRissada

ffijijVACAVACAffijijVACAVACA
TORO: BLANC PETITTORO: BLANC PETITTORO: BLANC GROSTORO: BLANC GROS

TABLA 3:TABLA 3: COEFICIENTES DE COASCENDENCIA (%) ENTRE TOROS Y VACAS COEFICIENTES DE COASCENDENCIA (%) ENTRE TOROS Y VACAS 
EN LA POBLACIEN LA POBLACIÓÓN VIVA (en verde vacas mN VIVA (en verde vacas máás s óóptimas para apareamiento)ptimas para apareamiento)

97.197.13.23.2<1988<1988FFPigallaPigalla
93.993.93.23.2<1988<1988FFEstelEstel
90.790.74.44.4<1973<1973FFColCol
86.386.35.75.7<1968<1968FFAlegreAlegre
80.680.69.29.2<1976<1976FFBlancaBlanca
71.471.412.812.819651965FFFurraFurra
58.658.658.658.619681968MMPallarPallarééss

%VGE %VGE 
ACUMULADOACUMULADO

%VGE%VGEAAÑÑO O 
NACIMIENTONACIMIENTO

SEXOSEXOINDIVIDUOINDIVIDUO

TABLA 2:TABLA 2: PORCENTAGE DE VARIABILIDAD GENPORCENTAGE DE VARIABILIDAD GENÉÉTICA EXPLICADA TICA EXPLICADA 
(VGE) POR LOS INDIVIDUOS M(VGE) POR LOS INDIVIDUOS MÁÁS REPRESENTADOS EN LA S REPRESENTADOS EN LA 

POBLACIPOBLACIÓÓNN

DISCUSIDISCUSIÓÓNN
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FIGURA 1:FIGURA 1: VALORES DE VALORES DE FF Y Y ARAR EN FUNCIEN FUNCIÓÓN DEL NN DEL NÚÚMERO DE MERO DE 
GENERACIONES CONOCIDASGENERACIONES CONOCIDAS

Tal como era de esperar, en una población reliquia, la vaca pallaresa
muestra una escasa variabilidad genética y una elevada consanguinidad 

(Tablas 1 y 2). Estos resultados, además, posiblemente estén 
infravalorados, debido a la escasa cantidad y calidad de los datos 

genealógicos disponibles. Los elevados valores de relación media de 
parentesco (AR) en las generaciones más jóvenes (46,6%, Figura 1) 

hacen poco probable una reducción significativa de la consanguinidad en 
el futuro (habiéndose instaurado, no obstante, un programa de 

consanguinidad mínima), mas si tenemos en cuenta que éstos son los 
últimos supervivientes de la raza. Dentro del programa de 

consanguinidad mínima, sería prioritario favorecer los apareamientos 
entre el toro Blanc Petit y las vacas con las que presenta menores valores 

de los coeficientes de coascendencia (Tabla 3). 

Gutiérrez, J.P.; Goyache, F. 2005: A note on ENDOG: a computer program for analysing 
pedigree information. J. Anim. Breed. Genet. 122: 172-176.
Gutiérrez, J.P.; Marmi, J.; Goyache, F.; Jordana, J. 2005: Pedigree information reveals
moderate to high levels of inbreeding and a weak population structure in the
endangered Catalonian donkey breed. J. Anim. Breed. Genet. 122: 378-386.
http://www.rac.uab.es

BIBLIOGRAFIABIBLIOGRAFIA

Este trabajo ha sido financiado por el Departament d'Agricultura, Ramaderia i Pesca de la Generalitat de Catalunya. También agradecemos al
Sr. Ignasi Sinfreu Canturri el habernos facilitado los datos genealógicos, sin los cuáles no habríamos podido realizar este estudio.

AGRADECIMIENTOSAGRADECIMIENTOS

Borda Felip (Besan)


