22 V. .Congreso SERGA ¢ |l CongRreso IBeRICO SOBRE RECURSOS GENETICOS ANIMALES
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La raza bovina Palleresa es autoctona de las regiones pirenaicas orientales de
Catalunya y se cree que originariamente poblaba esta region. Estas poblaciones locales
del pirineo leridano se cruzaron a principios del s. XX con bovino de leche importado de
Suiza (Parda Alpina), dando lugar a través de cruzamientos repetidos y seleccion hacia
caracteres de tipo carnico a la actual poblacion que conocemos con €l nombre de vaca
Bruno dels Pirineus, ampliamente extendida en la zona. La Palleresa es de aptitud carnica
y se caracteriza por su gran rusticidad. Actualmente quedan tan s6lo unos 15 a 20
ejemplares adultos, pudiendo catalogarse por tanto en el estatus de raza reliquia.
Morfolégicamente es muy parecida a la actual Bruna. La principal caracteristica diferencial
con respecto a ésta es la coloracion blanca uniforme de su capa. Con el objetivo Gltimo de
iniciar y gestionar un Programa de Recuperacion de la raza, se han emprendido estudios
anivel morfologico, genético molecular y poblacional. Para llevar a cabo su caracterizacion
morfolégica cuantitativa se tomaron 26 medidas zoométricas, las cuales se agruparon en
tres regiones corporales que fueron analizadas mediante estadistica descriptiva. La
caracterizacion genética se realiz6 mediante 15 marcadores moleculares de tipo microsatélite
(INRA35, HELA63,INRAS, INRA23, CSSM66, ETH225, ETH3, INRA37, HEL1, TGLA44,
ILSTS, ETH10, HEL9, INRA63 y ETH152), previamente analizados también en otras razas
bovinas espafiolas (Avilefia, Bruna del Pirineus, Mallorquina, Morucha, Pirenaica y
Retinta). Se obtuvieron los valores de diversidad genética y se analiz la estructura
poblacional de la raza mediante los F-estadisticos. Finalmente, se comparan y discuten
los resultados y se establecen las relaciones genéticas existentes entre dichas razas a
través de un dendrograma, utilizando para ello la distancia DA de Nei y el algoritmo N-J.
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