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Resumen 

En el presente trabajo se muestran los resultados de la caracterización genética para 
un total de 22 poblaciones asnales correspondientes a 14 países de Europa (3) e 
Iberoamérica (11) asociados a la Red CONBIAND, dentro de un proyecto de colaboración 
promovido por la misma Red. Al no estar estructuradas por razas, las poblaciones 
americanas se han definido como poblaciones únicas de país, y han sido comparadas con 
razas asnales europeas originarias de España (6), Italia (3) y Portugal (2), con el fin de 
establecer las relaciones genéticas existentes entre ellas y poder clarificar el proceso de 
formación de las distintas poblaciones. Para ello, se ha utilizado un panel de 13 
marcadores de ADN de tipo microsatélite, comunes a todas las poblaciones. Los 
resultados muestran que la gran mayoría de las poblaciones americanas analizadas no se 
agrupan con las razas europeas, sino que se diferencian genéticamente de éstas. Por otro 
lado, dentro de la propia metapoblación americana, se distinguen dos grandes grupos: uno 
que englobaría las zonas de influencia más atlántica, y otro que agruparía las poblaciones 
del sur y la zona andina de Sudamérica. Los resultados sugieren que el aislamiento 
geográfico y el casi nulo intercambio de reproductores entre continentes, conjuntamente 
con los efectos manifiestos de la deriva genética,  habrían promovido la diferenciación 
existente entre las poblaciones, creando asimismo grupos singulares y claramente 
diferenciados entre sí. 
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